	Logiciels de bioinformatique

	DNASTAR Lasergene® v8.1 

	Assemble des données séquentielles de nouvelle génération avec des données Sanger 

	DNASTAR SeqMan NGen v2.2

	Logiciels pour l’assemblage séquentiel de nouvelle génération d’Illumina et Roche 454 Life Sciences Data 

	DNASTAR ArrayStar v4.0

	Capacité élargie d’analyse d’expression génique, caractérisation génétique et applications ARN Seq 

	DNASTAR GenVision v2.0

	Organisation et visualisation de données génomiques 

	

	DNASTAR SeqMan NGen, SeqMan Pro et Lasergene

	Roche GS De Novo Assembler (Newbler Assembler)

	MIRA (Mimicking Intelligent Read Assembly)

	Velvet (logiciel développé par EMBL-EBI, Cambridge, UK, pour l’assemblage de novo)

	Edena (Exact De Novo Assembler) 

	ELAND (Efficient Large-Scale Alignment of Nucleotide Databases), 

	Mosaik (de Michael Stromberg, Boston University), 

	MAQ (Mapping and Assembly with Qualities)

	SOAP (Short Oligonucleotide Alignment Program)


